   Table 4. The number of predicted transmembrane proteins for several organisms                                                                                                                                                                                                                                                                      

Organism
No.

genes
No. Sig.

peptides
Exp no. aa

>= 18 (%)
Pred. Tmh

>= 1 (%)

Single

Spanning
Multi spanning








Cin
Cout

S.cerevisiae
6305
52 (50)
18.0 (22.1)
19.5 (20.7)
Nin

Nout
208 (282)

264 (202)
367 (362)

155 (155)
102 (146)

125 (156)

C.elegans
19098
449 (285)
27.5 (30.9)
28.7 (30.3)
Nin

Nout
748 (1152)

1137 (919)
1098 (1074)

1461 (1456)
364 (495)

537 (682)

E.coli
4289
128(135)
19.6(21.2)
19.9(20.9)
Nin

Nout
89(85)

59(68)
381(294)

115(202)
99(106)

8(143)

H. influenzae
1709
65(48)
17.2(19.2)
17.3(18.9)
Nin

Nout
40(40)

25(32)
114(89)

46(78)
37(39)

22(45)

C.jejuni
1634
77(53)
19.5(21.3)
19.3(21.1)
Nin

Nout
46(54)

39(35)
113(89)

38(76)
35(39)

30(51)

R.prowazekii
834
21(26)
23.9(26.4)
24.8(25.5)
Nin

Nout
38(49)

24(18)
65(49)

38(39)
16(29)

21(29)

M.tuber.
3918
88(95)
17.3(19.1)
17.3(17.6)
Nin

Nout
107(132)

102(82)
246(217)

62(91)
106(83)

38(86)

B.subtilis
4100
186(145)
22.0(24.0)
22.3(24.1)
Nin

Nout
105(129)

59(71)
407(341)

135(211)
103(121)

65(114)

M.genital.
480
12(12)
20.7(20.4)
19.7(20.2)
Nin

Nout
10(9)

15(18)
39(25)

17(22)
6(9)

5(14)

T.pallidum
1031
-
20.37(23.4)
20.5(23.7)
Nin

Nout
48(83)

24(15)
69(73)

31(19)
22(28)

17(26)

B.burgdor.
850
-
25.5(28.7)
27.8(28.7)
Nin

Nout
72(96)

31(13)
75(60)

22(26)
16(24)

20(25)

C.pneum.
1052
-
25.9(27.9)
26.1(27.8)
Nin

Nout
36(63)

35(20)
130(105)

27(28)
28(28)

19(48)

C.trachom.
894
-
21.7(23.3)
22.4(24.5)
Nin

Nout
27(49)

22(16)
91(78)

23(20)
24(27)

13(29)

A.aeolicus
1522
-
18.9(20.3)
19.9(20.7)
Nin

Nout
56(71)

36(33)
102(91)

41(41)
26(39)

42(40)

Synech.sp
3169
-
23.98(25.8)
24.1(25.8)
Nin

Nout
161(242)

92(62)
251(213)

86(87)
80(98)

93(116)

T.maritima
1846
-
21.99(22.9)
22.6(24.1)
Nin

Nout
106(135)

36(33)
153(133)

40(41)
43(55)

39(48)

M.jannash.
1715
-
18.1(18.5)
18.4(18.9)
Nin

Nout
57(77)

39(29)
114(103)

48(53)
32(35)

26(27)

M.thermo.
1869
-
19.8(21.8)
20.4(21.8)
Nin

Nout
68(92)

48(46)
117(109)

52(63)
58(60)

38(37)

A.fulgidus
2407
-
19.1(20.3)
19.3(20.4)
Nin

Nout
71(93)

49(53)
164(168)

63(60)
79(69)

38(49)

P.abyssi
1765
-
21.4(22.6)
22.2(22.9)
Nin

Nout
62(71)

31(24)
147(149)

64(59)
45(62)

42(39)

P.horikosh.
2064
-
23.21(27.5)
24.4(25.9)
Nin

Nout
81(106)

60(50)
193(176)

61(70)
63(69)

45(63)

For each organism the number of annotated genes, number of proteins filtered out as signal peptides, the percentages of membrane proteins predicted using the two measures and frequencies of different topologies is given. All values in parenthesis are the corresponding numbers from TMHMM. 

